
书书书

　　 　

　　 　 　　　 　 　　　 　

第二军医大学学报 ２０１４年１０月第３５卷（增刊）

ＡｃａｄｅｍｉｃＪｏｕｒｎａｌｏｆＳｅｃｏｎｄＭｉｌｉｔａｒｙＭｅｄｉｃａｌＵｎｉｖｅｒｓｉｔｙ，Ｏｃｔ．２０１４，Ｖｏｌ．３５（Ｓｕｐｐｌ）

犃犛３１５

旋毛虫副肌球蛋白与补体犆９结合位点的研究

王子霞１，潘　炜
２，孙　然

３；指导教师：杨　静，诸欣平

１．首都医科大学２００９级基础医学

２．首都医科大学２００９级病原生物学

３．首都医科大学２０１３级病原生物学硕士生

　　【目的】　旋毛虫病是呈全球性广泛分布的食源性人兽共患寄生虫病。旋毛虫副肌球蛋白（ｔｒｉｃｈｉｎｅｌｌａｓｐｉｒａｌｉｓ

ｐａｒａｍｙｏｓｉｎ，ＴｓＰｍｙ）是本课题组首次发现的抗原蛋白。前期研究结果表明，该蛋白通过与补体膜攻击复合物

（ＭＡＣ）组分Ｃ９结合，阻碍 ＭＡＣ组装，使虫体逃避补体系统的杀伤。本课题将精确定位ＴｓＰｍｙ与补体Ｃ９的结

合位点，为深入研究ＴｓＰｍｙ免疫调节功能奠定基础。

【方法】　将ＴｓＰｍｙ分段表达为多个重组截短片段以及合成短肽，利用蛋白质印迹（Ｗｅｓｔｅｒｎｂｌｏｔ）和斑点印

迹（Ｄｏｔｂｌｏｔ）方法检测截短片段以及短肽与补体Ｃ９的结合能力，以定位ＴｓＰｍｙ与补体Ｃ９的结合位点。通过对

Ｚｎ
２＋诱导的补体Ｃ９聚合反应以及红细胞裂解实验，研究结合位点多肽的功能。进一步制备了抗结合位点多肽的

单克隆抗体（ｍｏｎｏｃｌｏｎａｌａｎｔｉｂｏｄｙ，ｍＡｂ）。在鉴定单抗的亚型、亲和力和特异性的基础上，通过单抗体外结合抑制

实验和体内被动免疫保护实验鉴定单抗的功能。

【结果】　精确定位ＴｓＰｍｙ与补体Ｃ９的结合位点位于ＴｓＰｍｙ羧基端１４个氨基酸残基的区域，即第８６６位

缬氨酸至第８７９位甲硫氨酸（ＶＳＭＧＫＳＬＳＳＫＶＹＶＭ）。结合位点多肽可抑制Ｚｎ２＋诱导的补体Ｃ９聚合反应以及红

细胞的细胞溶解反应，具有与全长ＴｓＰｍｙ相似的功能。制备的 ｍＡｂ９Ｇ３可与旋毛虫不同发育阶段的天然Ｐｍｙ

和重组ＴｓＰｍｙ特异识别，且能够抑制ＴｓＰｍｙ与补体Ｃ９的结合。通过小鼠尾静脉被动回输ｍＡｂ９Ｇ３，肌幼虫减

虫率可达４２．６％。

【结论】　精确定位了ＴｓＰｍｙ与补体Ｃ９的结合位点，获得的抗结合位点多肽的ｍＡｂ９Ｇ３是一株具有免疫保

护性的抗体。上述研究为抗旋毛虫病疫苗及基因工程抗体的研制提供了精确的分子靶标。
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　　【目的】　探讨公共场所空气中葡萄球菌的多样性，并追踪气载 ＭＲＳＡ的来源，为预防和控制传染病的传播提

供依据。

【方法】　用ＬＷＣ１型离心式空气微生物采样器采集医院、教室、车站等公共场所室内空气并分离鉴定其中的

葡萄球菌；计算每个采样点的葡萄球菌的浓度；采用ＫＢ纸片扩散法检测金黄色葡萄球菌及凝固酶阴性葡萄球菌

（ＣＮＳ）对１５种抗菌药物的敏感性；进一步用头孢西丁纸片法检测其中的 ＭＲＳＡ，采用ＲＥＰＰＣＲ扩增气载 ＭＲＳＡ

及其它医院源及动物源的 ＭＲＳＡ的基因组ＤＮＡ，用ＮＴｓｙｓ２．１０ｅ软件，非加权配对法（ＵＰＧＭＡ法）做遗传分析的

树状图，进行聚类分析，探讨不同源 ＭＲＳＡ分离株的遗传相似性，对 ＭＲＳＡ进行追踪溯源分析。

【结果】　公共场所空气金黄色葡萄球菌浓度为３５～９７ＣＦＵ／ｍ
３，凝固酶阴性葡萄球菌４９～１０２ＣＦＵ／ｍ
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